
Comparaisons moléculaires                                                                                            Fiche sujet-élève

Fichiers de référence utilisés : banque de séquences / chaînes de l’hémoglobine / beta / séquence normale / betaCODadn ou betaPRO 

· ….PRO : désigne la séquence peptidique de la chaîne protéique étudiée.

· ….codADN : désigne la séquence nucléotidique d’un allèle donné.

	Capacités testées
	Activités et déroulement des activités
	Principaux critères d’évaluation
	Barême

	
	On dispose du matériel suivant :
Logiciel Anagène (avec les séquences utiles) installé sur l’ordinateur.
	
	

	Utiliser une banque de données numériques

Adopter une démarche explicative

Représenter des données sous forme d’un tableau

Adopter une démarche explicative
	Partie réalisée techniquement : 

1- Lancer le logiciel Anagène . Voir fiche technique

2- Sélectionner les fichiers utiles dans la banque de séquences :
· Eleve 1 : chaînes de l’hémoglobine/beta/séquences mutées/thalassémie 1 (Tha1…)

· Eleve 2 : thalassémie 2 (Tha2…)

3- Réaliser une « comparaison simple » de ces séquences,

Appeler l’examinateur pour vérification

  Partie rédigée sur feuille : 

4- Justifier votre choix de séquences

5- Construire un tableau simple des différences constatées avec les informations fournies par le logiciel. (localisation, différences…)

6- Expliquer les conséquences de ces modifications à l’échelle moléculaire, puis de l’individu.                                             => quitter le logiciel
	Utilisation des fonctionnalités du logiciel.

Sélection des données

Solution proposée en cohérence avec les données

Choix judicieux des entrées

Solution proposée en cohérence avec le problème posé
	0,5

2

2

0,5

2

3


1. Accès aux données :
- Menu fichier : banque de séquences ;  cliquez sur séquences fournies ou séquences personnelles suivant les instructions.

2. Sélection des données : 

- Cliquez sur les séquences que vous voulez afficher puis OK.

3. Comparaison des séquences :
- Sélectionner les séquences à comparer en les pointant avec le curseur rouge puis dans le menu traiter : comparer les séquences faites le choix du type de comparaison OK.

( - ATTENTION : Pour chaque sélection c’est la séquence précédée d’un triangle rouge qui est la référence ! Elle sera automatiquement placée en haut de la liste dans le tableau de comparaison.
4. Changement d’échelle de lecture :

( -  ATTENTION  : En cliquant sur l’échelle vous passez d’une numérotation 1 par 1 à une numérotation 3 par3.

Fiche d’évaluation

Comparaisons moléculaires

	
	
	Noms des élèves 


	Capacités et exigences évaluées

(en gras, pendant la séance)
	Barème
	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	


	Evaluation pendant la séance :

Lancer Anagene

Affichage des séquences témoins/ mutées

· Comparaison simple 

· Des bonnes séquences !

· Résultat 
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	Evaluation de la  production :

Sélection des données justifiée.
Tableau correctement construit et correctement rempli

Interprétation des résultats et argumentation aux deux échelles demandées
	0,5

2

3

	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	


	Note 
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